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Komplex Festuca - Lolium

o Lolium multiflorum Lam. (2n=2x=14; 2n=4x=28)
o Lolium perenne L. (2x=2x=14; 2n=4x=28)
o Festuca pratensis Huds. (2n=2x=14; 2n=4x=28)

o Festuca arundinacea Schreb. (2n=6x=42)
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Travy s kombinovanymi viastnostmi

mezidruhové a mezirodoveé krizeni
Lolium x Festuca = xFestulolium
1967 — dr. Antonin Fojtik

1988 - registrovana Felina
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2015 — pres 50 odrdd registrovanych ve svété




Prutokova cytometrie — detekce hybridu

o detekce hybridu jilku vytrvalého a kostravy luéni
o stanoveni obsahu DNA

o izolace jader

o analyza prutokovou cytometrii
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o rozdil v obsahu DNA v rodi¢ovskych druhv = 8%




Prutokova cytometrie — detekce hybridu

o soucasnd analyza jader jednoho z rodicU a hybridniho
potomka

o jako rodice je vhodné pouzit materskou rostlinu
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o hybridni rostliny Uspésné detekovdny v vsech kiizeni




Fluorescencéni in situ hybridizace

o vizualizace DNA sekvenci
: na chromozomech nebo
: roztlak kofenovych 3pisek : jé d recC h

I afixace metafaznich chromozému i znaceni DNA

e \ 4
‘. v . ‘..
-
denaturace DNA v

denaturace DNA

hybridizace DNA:DNA

|
ATCCTCGGTAATAC
TAGGAGC

GTAATAC
TAGGAGCCATTATG
|

f vizualizace sondy
v podbarveni chromozému

/ I\




Genomova in situ hybridizace

identifikace rodicovské DNA v mezidruhovych hybridech

sonda — veskerd genomickda DNA

Lolium

Festuca




Distribuce homoeolognich rekombinaci
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Molekularni markery - DAIT

o DAIT = Diversity Arrays Technology (www.diversityarrays.com)

o pro vyvoj neni nutnda znalost sekvence

o tisice markert v jedné reakci

o cena= 1000 Kc/vzorek

Create references Routine assays
Variety 1 Reference Sample 1 Sample 2 ...
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Extract markers, label with fluorescence
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Frequency of scored markers (%)

Frequency of scored markers (%)

o analyza ¢istych druht — druhové/rodove specifické markery
o detekce markeru v jednotlivych hybridech
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Geneticka variabilita a genomove slozeni
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Molekularni markery - SNP

o polymorfismus jednotlivych nukleotidd

o nejcastéjsi typ polymorfismu

o vyvoj sekvenovdnim/resekvenovdnim riznych genotypu

o v nasem pripadé jsem sekvenovali franskiriptom jilku

mnohokvétého a kostravy lucni
R

l o RNA byla pripravena z listd I

o 2x100bp cteni

o 20 vzorkU pro druh

o 15 - 73 milionu ¢teni na vzorek




Identifikace SNP

o mapovani sekvenacnich cteni na transkriptom

referencni transkript
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Prifazeni transkriptt a SNP na chromozomy

o 21 992 mezidruhovych SNP
identifikovano v 4 554 genech

o 17 768 transkripty
usporaddano na zdkladé
syntenie jilku vytrvalého s B.
distachyon
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Eliminace genomu kostravy ve Festuloliich

Lolium dominuje ve vsech komercnich amfiploidnich
kultivarech

Eliminace chromosomu kostravy byla pozorovdna u
naslednych generaci Festulolii
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Rostlinny materidl pro studium exprese

o reciproké krizeni mezi tetraploidem F. pratensis cv. ,,Westa"
a tetraploidem L. multiflorum cv. ,,Mitos”
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o analyzovdno okolo 3 800 genu
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o fold change >2

o P<0.05
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Zaveér

o cytogenetické a molekularni techniky se mohou
uplatnit pfi Slechténi rostlin

o GISH a molekuldrni markery usnadnuiji identifikaci
hybridnich rostlin I

o rychlejsi vybér vhodnych rostlin pomoci molekularnich
markerd

o pri Slechténi hybrid0 muze dochdzet k posunu smérem
k jednomu z rodicu

o prenos genetické informace na potomstvo,
neznamend vzdy i jeji vyjadreni
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